Uchwata nr 110/2024

Senatu Uniwersytetu Medycznego w Biatymstoku

z dnia 23.05.2024 r.

w sprawie opinii dotyczacej wniosku o przyznanie nagrody zespotowej Ministra Zdrowia za
znaczgce osiggniecia w zakresie dziatalnosci wdrozeniowej prof. dr hab. Adamowi Jackowi
Kretowskiemu, dr n. chem. Magdalenie Niemirze, prof. dr hab. Michatowi Ciborowskiemu,
dr n. med. Annie Erol, dr n. med. Agnieszce Bielskiej, dr n. med. Karolinie Pietrowskiej,

dr n. med. Patrycji Mojsak

Na podstawie:

§ 28 ust. 1 pkt 20 Statutu Uniwersytetu Medycznego w Biatymstoku oraz § 5 ust. 4 pkt 1
Rozporzadzenia Ministra Zdrowia z dnia 13 czerwca 2019 r. w sprawie nagréd ministra
wtasciwego do spraw zdrowia dla nauczycieli akademickich (Dz.U. poz. 1150) uchwala sie, co

nastepuje:

§1

Senat Uniwersytetu Medycznego w Biatymstoku pozytywnie opiniuje zasadnos¢ wystgpienia

z wnioskiem o przyznanie nagrody ministra wtasciwego do spraw zdrowia zespotowej za znaczace
osiggniecia w zakresie dziatalnosci wdrozeniowej prof. dr hab. Adamowi Jackowi Kretowskiemu,
dr n. chem. Magdalenie Niemirze, prof. dr hab. Michatowi Ciborowskiemu, dr n. med. Annie Erol,
dr n. med. Agnieszce Bielskiej, dr n. med. Karolinie Pietrowskiej, dr n. med. Patrycji Mojsak.

Uzasadnienie wystgpienia z wnioskiem stanowi zatgcznik nr 1 do niniejszej uchwaty.

§2

Uchwata wchodzi w zycie z dniem podjecia.

Z up. Przewodniczacego Senatu

Prof. dr hab. Marcin Moniuszko



Zatacznik nr 1 do Uchwaty nr 110/2024 Senatu UMB z dnia 23.05.2024 .

Uzasadnienie wystgpienia z wnioskiem o przyznanie nagrody ministra wtasciwego do spraw
zdrowia zespotowej za znaczgce osiggniecia w zakresie dziatalno$ci wdrozeniowej

prof. dr hab. Adamowi Jackowi Kretowskiemu, dr n. chem. Magdalenie Niemirze, prof. dr hab.
Michatowi Ciborowskiemu, dr n. med. Annie Erol, dr n. med. Agnieszce Bielskiej, dr n. med.

Karolinie Pietrowskiej, dr n. med. Patrycji Mojsak

Analizy ,,omiczne” staty sie integralng czescig badan translacyjnych i sg gtéwnym zrédtem
kluczowych informacji na temat mechanizmu i przebiegu wielu choréb cztowieka,

w szczegdlnosci ich mechanizmoéw na poziomie molekularnym. Pozwalajg na holistyczne
spojrzenie na ztozonos¢ proceséw biologicznych. Szeroko prowadzone badania multiomiczne
$3 Szansg ha poznanie i zrozumienie przemian biochemicznych zwigzanych z rozwojem chordb,
a w konsekwencji, m.in. opracowanie nowych metod leczenia i odkrywanie uzytecznych
biomarkeréw diagnostyczno-prognostycznych czy pozwalajacych na ocene skutecznosci leczenia.
Centrum Badan Klinicznych UMB to jedyna w Polsce jednostka, ktéra w sposdb kompleksowy
specjalizuje sie w technologiach ,,omicznych”, takich jak genomika, proteomika, czy
metabolomika. Prowadzone analizy w sposéb holistyczny opisujg genom (sekwencje gendw),
epigenom (czynniki modulujace funkcje gendéw), transkryptom (ekspresje gendw), proteom
(sekwencje i szlaki sygnatowe) oraz metabolom (stezenia i przeptywy metabolitéw komdrkowych
i pozakomodrkowych). W ramach Centrum Badan Klinicznych dziatajg m.in. Laboratorium
Genomiki i Analiz Epigenetycznych (LGAE) oraz Laboratorium Metabolomiki (LM), ktore
specjalizujg sie, odpowiednio, w badaniach genomicznych i metabolomicznych.

Laboratorium Genomiki i Analiz Epigenetycznych wykonuje m.in. badania zmiennoSci
genetycznej i somatycznej w metodach sekwencjonowania catogenomowego (WGS)

i catoeksomowego (WES), analizy transkryptomiczne, w ktdrych oceniana jest ekspresja genow
(RNA-seq), krotkiego niekodujgcego RNA (smallRNA-seq), metylomu, dotyczgce zmian w profilu
i poziomie metylacji DNA, jak réwniez sekwencjonowanie pojedynczej komadrki (scRNA-seq).
Laboratorium zajmuje sie rowniez profilowaniem mikroRNA (miRNA) w ptynach ustrojowych
tzw. liquid biopsy — ptynna biopsja.

Wdrozone w Laboratorium Genomiki i Analiz Epigenetycznych przez Zespét kandydujacy

do nagrody metody genomowe w 2023 roku zostaty zaimplementowane do diagnostyki
genetycznej proponowanej pacjentom. Wprowadzone badania z uzyciem technologii
sekwencjonowania DNA nowej generacji (NGS), w tym panele diagnostyczne, analizy
catoeksomowe (WES) sg wykorzystywane w Pracowni Genomiki Klinicznej i Diagnostyki
Genetycznej Uniwersyteckiego Szpitala Klinicznego w Biatymstoku, jedynym Laboratorium

W regionie z prezentowang ofertg badan (jednostka wpisana do Krajowej Izby diagnostéw

Laboratoryjnych. Dodatkowo, wdrozone metody badawcze znajdowaty sie w ofercie ustug



komercyjnych w latach 2022 — 2023 w spdtce Genomika Polska sp. z 0.0. — skierowanej

do instytucji naukowych. Laboratorium Genomiki i Analiz Epigenetycznych posiada certyfikaty
jakosci uzyskane podczas oceny przez Europejska Sieé Kontroli Jakosci Badan Genetycznych
(EMQN) i agencje Oceny Jakosci Genetycznej w zakresie analiz catoeksomowych (WES)

i catogenomowych (WGS) w latach 2022 i 2023. Laboratorium uzyskato najwyzszg ocene,

a wygenerowane przez Laboratorium dane sekwencyjne uzyskaty najwyzsze wartosci i zostaty
najwyzej sklasyfikowane z blisko 130 osrodkdéw z catego swiata (platforma NovaSeq 6000

i NovaSeq X Plus, lllumina).

Ponadto, laboratorium prowadzi badania wtasne nad niskozréznicowanym surowiczym rakiem
jajnika (HGSOC), ktorych efektem jest zgtoszenie patentowe i rozpoczecie dziatan majgcych na
celu komercjalizacje wynalazku. Rak jajnika jest jednym z najczestszych nowotwordw ztosliwych
zenskich narzaddw ptciowych, cechujacym sie wysoka smiertelnos$cig. Podstawowym problemem
w jego diagnostyce jest najczesciej zupetny brak objawéw we wczesnym stadium, a w
pdzniejszych stadiach, gdy pojawiajg sie juz przerzuty, objawdw niespecyficznych, czesto
mylonych z tymi pochodzgcymi od uktadu pokarmowego. Niestety do chwili obecnej, pomimo
wielu badan, wciaz brakuje wiarygodnych markeréw diagnostycznych oraz metod wczesnego
wykrywania tej choroby, jak rowniez sSrodkéw do monitorowania jej leczenia i/lub progresiji.
Wartos¢ diagnostyczna szeroko stosowanej ultrasonografii przezpochwowej oraz oznaczenie

w surowicy antygenu CA125 okazata sie niewystarczajgca z powodu zbyt niskiej czutosci
skutecznosci. Co wiecej, czesto jedynym sposobem na identyfikacje nowotworu staje sie zabieg
chirurgiczny, ktory niejednokrotnie nie jest konieczny. Istnieje wiec ogromne zapotrzebowanie
na proste badania krwi, ktére bedg mogty wesprze¢ dotychczasowg nieinwazyjng diagnostyke
raka jajnika. Stworzony przez Zespot kandydujacy do nagrody model zostat dopasowany, poprzez
wyznaczenie odpowiednich punktéw odciecia, do ogdélnodostepnej metody ekspresji gendéw

na poziomie transkryptu, tj. reakcji fancuchowej polimerazy z analizg ilosci produktu w czasie
rzeczywistym (ang. gRT-PCR, quantitative reverse-transcription polymerase chain reaction).
Badanie opiera sie na komercyjnie dostepnych specyficznych i zoptymalizowanych starterach.
Uzyskane znormalizowane dane z reakcji qPCR nalezy jedynie zaimplementowac¢ do
zbudowanego modelu diagnostycznego, ktdry umozliwia wyliczenie indywidualnego
prawdopodobienstwa wystgpienia u pacjentki niskozréznicowanego surowiczego raka jajnika
(HGSOC). Opracowany przez Zespot test okazat sie skuteczny w ocenie prawdopodobienistwa
wystgpienia choroby w réznych jej stadiach, co wiecej nawet we wczesnych etapach. Jest wiec
on szansg na szybsze ukierunkowanie pacjentek na prawidtowg $ciezke diagnostyczno-
terapeutyczng, co moze stanowié¢ dodatkowg, skuteczng pomoc przy niejednoznacznych
wynikach diagnostyki obrazowej. Mégtby on réwniez by¢ stosowany do badan przesiewowych u

kobiet z grup ryzyka, co utatwitoby wytonienie pacjentek z nowotworem na wczesnym stopniu



zaawansowania. Dodatkowo, uzycie modelu mogtoby wspierac proces leczenia, poprzez
monitorowanie jego skutecznosci, w trakcie jak réwniez po zakonczeniu terapii. Oczekiwanym
efektem praz Zespotu bedzie test, ktory bezposrednio w prébkach pacjentek w prostej reakc;ji,
bedzie zapewniat precyzyjny pomiar ultraniskich poziomoéw czasteczek miRNA. Bedzie to
ogromny krok w strone medycyny spersonalizowanej, ktdra opiera sie na oszczednym, szybkim i
doktadnym wykrywaniu nowej generacji biomarkerow.

Laboratorium Metabolomiki prowadzi celowane i niecelowane badania metabolomiczne

i lipidomiczne. Waznym elementem dziatalnosci laboratorium byto wdrozenie przez Zespét
kandydujacy do nagrody metod analitycznych pozwalajgcych na ilosciowe oznaczanie duzej
liczby metabolitéw w prébkach biologicznych. Dane metabolomiczne uzyskane przy
wykorzystaniu takich metod nie wymagajg od badacza stosowania zaawansowanych

i czasochtonnych metod bioinformatycznych do analizy danych spektralnych i identyfikacji
metabolitéw, a wyniki oznaczen pozyskiwane sg w stosunkowo krétkim czasie. Wyniki,

w postaci stezen nawet tysigca metabolitéw w kilkuset probkach, mozna uzyskac juz w ciggu
tygodnia. Dzieki wprowadzeniu tych rozwigzan wysokoprzepustowe badania metabolomiczne
staty sie bardziej przystepne dla naukowcdw z réznych obszaréw medycyny, zainteresowanych
wykorzystaniem metabolomiki w swoich badaniach. Jak dotad, przy pomocy wdrozonych metod
do celowanej metabolomiki, laboratorium przeprowadzito pomiary metabolitéw w ponad 3 000
prébek. Laboratorium Metabolomiki jest aktualnie jednym z 20 (jedynym w Polsce)
certyfikowanych laboratoriéow firmy Biocrates. Certyfikat ten daje gwarancje, ze wykonywane
oznaczenia spetniajg wysokie standardy jakosci, ktére sg kontrolowane przez w/w firme.
Wdrozone przez Zespdt metody wykorzystywane sg nie tylko w ramach wspdtprac naukowych,
ale réwniez oferowane komercyjnie w postaci ustugi. Jak dotagd dane metabolomiczne
wygenerowane dzieki zastosowaniu w/w rozwigzan zostaty wykorzystane w 5 opublikowanych

pracach naukowych oraz 2 zakonczonych przewodach doktorskich.

Powyzsze osiggniecia w petni uzasadniajg wystgpienie z wnioskiem o przyznanie nagrody
ministra wtasciwego do spraw zdrowia zespotowej za znaczgce osiggniecia w zakresie
dziatalnosci wdrozeniowej prof. dr hab. Adamowi Jackowi Kretowskiemu,

dr n. chem. Magdalenie Niemirze, prof. dr hab. Michatowi Ciborowskiemu, dr n. med. Annie Erol,

dr n. med. Agnieszce Bielskiej, dr n. med. Karolinie Pietrowskiej, dr n. med. Patrycji Mojsak.

Z up. Przewodniczacego Senatu

Prof. dr hab. Marcin Moniuszko
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